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ГЕНОГЕОГРАФИЧЕСКИЙ АНАЛИЗ СЕРОГО ЖУРАВЛЯ И КРАСАВКИ 
ПО МИКРОСАТЕЛЛИТНЫМ ЛОКУСАМ 
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Серый журавль (Grus grus) и красавка (Anthropoides virgo) — самые распростра-
ненные виды журавлей на евразийском континенте. Однако, несмотря на высокую 
общую численность, в некоторых районах их популяции находятся в угрожаемом 
состоянии, при этом систематических исследований генофондов не проводили, за-
пас и пространственное распределение генетической изменчивости остаются неиз-
вестными не только для России, но и в отношении большей части их ареалов. Попу-
ляционно-генетические и геногеографические исследования этих видов с помощью 
ДНК-маркеров предприняты нами впервые. С помощью маркёров генетической из-
менчивости ядерной локализации — микросателлитных локусов – прогенотипиро-
ваны 60 особей серого журавля (43 и 17 птиц из западной и восточной частей ареала, 
соответственно, по 10 локусам) и 63 особи красавки (28 птиц из черноморской, 15 
— из калмыцкой, 14 — из центрально-азиатской,  6 особей — из восточно-азиатской 
популяций, по 9 локусам). В отношении G. grus показано более высокое генетиче-
ское разнообразие в выборке птиц западного подвида G. g. grus, чем у птиц из вос-
точной части ареала (подвид G. g. lilfordi). В целом выборки серого журавля были 
генетически однородны, показатель генетической подразделенности FST составил 
лишь 0.011. В отличие от серого журавля, изученные выборки A. virgo группировали 
соответственно их географическому происхождению, при этом восточноазиатская 
популяция наиболее дифференцирована от трёх остальных. Уровень генетической 
подразделенности между всеми популяциями красавки значительно выше (FST = 
0.110), чем для серого журавля. Геногеографические исследования журавлей про-
должаются по мере накопления биологического материала, однако они ограничены 
трудностями в получении материала из природы. Помимо анализа  ядерных маркё-
ров, нами также начат анализ изменчивости митохондриальной ДНК, что позволит 
получить более полную картину распределения генетического разнообразия серого 
журавля и красавки в их гнездовых частях ареалов. 
Ключевые слова: серый журавль, красавка, геногеографический анализ, генетическая 
изменчивость 
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The Common Crane (Grus grus) and the Demoiselle Crane (Anthropoides virgo) are 
the most widely distributed crane species in Eurasia. Although in some regions populations 
have threatened status despite their high total abundance. Consistent studies of gene pools 
of these species have not been undertaken, and as a result amount and spatial distribution 
of genetic variability are largely unknown not only in Russia but also at the global 
level. We utilized molecular tools for the first population genetic and genogeographic 
explorations of theses species. By means of genetic markers having nuclear localization, 
microsatellite (or SSR) loci, we genotyped 60 individuals of the Common Crane (43 and 
17 birds from the western and eastern parts of the range, respectively, by 10 loci) and 
63 individuals of the Demoiselle Crane (28 birds from Black Sea, 15 from Kalmykian, 
14 from Central Asian, and 6 from east Asian populations), by 9 loci). For G. grus we 
showed higher genetic variability in population of the western subspecies G. g. grus, 
than in the eastern (Siberian) subspecies (подвид G. g. lilfordi). The two samples of the 
Common Crane according to their subspecies affiliation were genetically homogenous by 
SSR markers, genetic subdivision FST was estimated as 0.011. In contrast to the Common 
Crane, the studied samples of A. virgo were grouped by their genetic origin with the East 
Asian population being most strongly differentiated from others. The degree of genetic 
subdivision among spatially isolated populations of the Demoiselle Crane was by the 
order of degrees (FST = 0.110) higher than in the Common Crane. Genogeographical 
studies of cranes are being continued along with accumulation of biological materials; 
however this is hampered by the difficulties in obtaining materials from nature. We also 
initiated additional analysis on mitochondrial DNA variation in these species that would 
allow us to reveal more detailed patterns of distribution of genetic diversity within the 
nesting ranges of Common and Demoiselle cranes. 

Keywords: Common Crane, Demoiselle Crane, genogeographical analisis, genetic variability 
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